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Различные варианты формы раковины часто встречаются в поселениях дрейссенид, 

в связи с этим у исследователей нередко возникают сомнения при определении видовой 
принадлежности некоторых особей. В таких случаях целесообразно использовать молеку-
лярные маркеры. С этой целью применяют методы анализа нуклеотидных последователь-
ностей ядерной и митохондриальной ДНК. Наиболее часто секвенируют митохондриаль-
ные локусы (COI, cytb и 16S РНК), а также ядерную ДНК (18S РНК, 28S РНК). К настоя-
щему времени в международной базе данных депонировано более трехсот сиквенсов 
большинства современных видов и подвидов дрейссенид. Таким образом, в большинстве 
случаев можно установить видовую принадлежность особей путем сравнения их нуклео-
тидных последовательностей с сиквенсами, представленными в международной базе дан-
ных NCBI.  

Кроме того, для исследования выборок из совместных поселений видов 
D. polymorpha и D. bugensis предыдущими авторами (Frischer et all. 2002, Therriault et all. 
2004, Hoy et all. 2010, Ворошилова и др., 2010) предложены методы видоспецифической 
амплификации и рестриктного анализа.  

В данной работе изучен внутривидовой полиморфизм указанных выше локусов ми-
тохондриальной и ядерной ДНК последовательностей дрейссенид, депонированных в ме-
ждународной базе данных NCBI. Тестирование методов рестриктного анализа и видоспе-
цифической амплификации фрагментов ядерной и митохондриальной ДНК D. polymorpha 
и D. bugensis проведено как на особях с типичными для каждого из двух видов морфоло-
гическими признаками, так и на особях с нетипичными вариантами формы раковины из 
разных частей ареалов. В результате работы установлено, что амплификация с видоспе-
цифическими праймерами не во всех случаях позволяет установить принадлежность осо-
би к одному из двух видов или выявить гибриды, существование которых доказано нами 
ранее (Ворошилова и др., 2010). В этом плане более надежно совместное применение ана-
лиза ядерной и митохондриальной ДНК или митохондриальной ДНК и аллозмного элек-
трофореза. 
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